SPRAWOZDANIE ZARZADU GENOMED S.A. za 2013 r.

Spétka GENOMED powstata 05.09.2007 (jako DNA Serwis), wpisana pod numerem KRS
000291556 w Sadzie Rejonowym dla Miasta Stotecznego Warszawa, XIll Wydziat Gospodarczy
KRS. W dniu 30.12.2010 Spétka ulegta przeksztatceniu w Genomed Spotke Akcyjng i otrzymata
numer KRS 0000374741.

1. Przedmiot dziatalnosci
Gtéwny przedmiot dziatalnosci Spotki to wedtug PKD:

1) 72.11.Z Badania naukowe i prace rozwojowe w dziedzinie biotechnologii

2) 86.90.E Pozostata dziatalnos¢ w zakresie opieki zdrowotnej, gdzie indziej
niesklasyfikowana

3) 72.19.Z Badania naukowe i prace rozwojowe w dziedzinie pozostatych nauk
przyrodniczych i technicznych

4) 47.91.Z Sprzedaz detaliczna prowadzona przez domy sprzedazy wysylkowej
2. Wiadze Spotki

Zarzad Spofki
W okresie sprawozdawczym Zarzad Spotki ksztattowat sig nastepujgco:

- w okresie do 27 maja 2013 r.

Marek Zagulski —Prezes Zarzadu

Andrzej Patucha - Czionek Zarzadu

Anna Boguszewska-Chachulska = Cztonek Zarzadu
Robert Rzemiriski — Cztonek Zarzadu

- w okresie od 27 maja do 27 czerwca 2013 r.
Marek Zagulski — Prezes Zarzadu

Andrzej Patucha - Cztonek Zarzgdu

Anna Boguszewska-Chachulska — Cztonek Zarzadu
Tomasz Danis — Cztonek Zarzadu

- w okresie od 28 czerwca do 12 sierpnia 2013 r.
Marek Zagulski — Cztonek Zarzgdu

Andrzej Patucha - Cztonek Zarzadu

Anna Boguszewska-Chachulska — Cztonek Zarzadu
Tomasz Danis — Cztonek Zarzadu

- w okresie od 12 sierpnia 2013 r.

Anna Boguszewska-Chachulska - Prezes Zarzadu
Marek Zagulski — Cztonek Zarzadu

Andrzej Patucha - Cztonek Zarzadu

Tomasz Danis — Cztonek Zarzadu

W dniu 28 stycznia 2013 r. Spétka powotata prokurenta — pana Krzysztofa Jerzyka.



Rada Nadzorcza
W okresie sprawozdawczym Rada Nadzorcza Genomed S.A. dziatata w nastgpujacym skladzie:

Grzegorz Gromada — Przewodniczgcy RN
Bogustaw Bobula — Cztonek RN

Tomasz Bykowski — Cztonek RN
Krzysztof Cetnar — Czlonek RN

Piotr Skowron — Cztonek RN

3. Struktura Kapitatu Spotki

Kapitat zaktadowy Spétki na dzien 31 grudnia 2013 wynosit 132 130.10 zt ztotych, sktadalo sig
nan 1219 000 uprzywilejowanych akcji Serii A i 102 301 akcji Serii B, o wartosci nominalnej
0,10 zt kazda akcja.

Na dzier 31.12.2013 struktura wlasnosciowa Spotki ksztattowata sig nastgpujaco:

Tabela: Wykaz akejonariuszy posiadajacych co najmniej 5% gloséw na Walnym Zgromadzeniu Genomed 5.A. na
dziern 31.12.2013

%% wartosci ka-
Wiasciciel akcji L iczba akeji Liczba glo- Wartosf | pitatu zaklado-
sow na WZA wego
MUl BioVentures Fundusz Inwestycyjny Zamkniety 488 000 976 000 43 800 36,93%
Marek Zagulsk 263541 525541 26 354 19,55%
Anna Boguszewska-Chachulska 110 600 220100 11 060 B,37%
Andrze] Patucha 74000 148 000 7400 5,60%
Iwona Wach 74 000 148 000 7400 5,605
Andrzej Migdalski &4 408 128 408 & 408 4,87%
Pozostate akcje serii A& 147 500 295000 14 750 11,16%
Pozostate akcje serii B 59 252 99 252 89925 7.52%
Suma 1321301 2 540 301 132130 100,00%

4. Istotne wydarzenia w spotce w okresie sprawozdawczym

W ramach prowadzonej dziatalnosci ustugowej Spotka utrzymata wiodaca pozycjg na polskim
rynku ustug dla nauki i biotechnologii w zakresie sekwencjonowania i syntezy DNA.

Spotka w dalszym ciggu intensywnie rozwijata dziat bioinformatyczny firmy, inwestujgc w ze-
spot specjalistéw i rozbudowe infrastruktury informatycznej, wykorzystujac w tym celu min,
fundusze uzyskane w ramach projektow unijnych.

Realizujac zaplanowana strategig Spotka rozwijata dziatalnoéé w zakresie diagnostyki chordb o
podiozu genetycznym, w dalszym ciggu rozszerzajac oferte i wprowadzajac badania oparte na
sekwencjonowaniu genomowym. W roku 2013 dziatanie zostaly takie ukierunkowane na
sprzedaZ badan droga internetowg, co zacowocowato znacznym wzrostem zlecen od klientow
indywidualnych. Uruchomiono sprzedai nowego badania opartego na technologii
sekwencjonowania genomowego — nieinwazyjnego testu prenatalnego NIFTY.



W roku 2013 rozwijany byt w dalszym ciagu dziat badawczo-rozwojowy, koncentrujacy sig na
przysztoéciowym, podstawowym kierunku rozwoju firmy - medycynie spersonalizowanej,
opartej o sekwencjonowanie i analizg¢ diagnostyczng genomow, w tym szczegolnie na
opracowywaniu diagnostycznych paneli opartych na sekwencjonowaniu genomowym.

W minionym roku Spotka dokonata dalszych inwestycji w sprzet laboratoryjny i komputerowy,
uzyskujac na ten cel wsparcie z realizowanych projektéw unijnych (POIG 1.4-4.1, INNOTECH -
sciezka IN-Tech). Na podkreélenie zastuguje zakonczenie wyposaienia pracowni genomowej w
najnowoczesniejsza i unikalng w Polsce aparature, w tym sekwenator genomowy Miseq oraz
dwa roboty do przygotowywania bibliotek do sekwencjonowania. Inwestycja firmy w rozwgj
pracowni genomowe] pozwolita na wysunigcie si¢ na pozycje lidera w Swiadczeniu ustug z za-
kresu sekwencjonowania genomowego i wprowadzenie do oferty pierwszych ustug diagno-
stycznych opartych na sekwencjonowaniu genomowym (panel NF1 i badanie catej czesci kodu-
jacej genomu czlowieka - eksomu).

Rozszerzono zakres ustugi sekwencjonowania genomowego o analizg transkryptoméw i meta-
genomow dla osrodkéw naukowych, firm biotechnologicznych i farmaceutycznych, kontynu-
ujac intensywna kampanie szkoleniowo-marketingowa.

Zgodnie z planami rozwoju Spétka kontynuowata w roku 2013 dziatania ukierunkowane na wyj-
$cie ze swoja oferta na rynki miedzynarodowe. Genomed prezentowat swoja ofertg na Biofo-
rum 2013 w Budapeszcie, BIO International Convention 2013 w Chicago, na targach Biotechni-
ca w Hannoverze, zarzad firmy przeprowadzit szereg spotkan biznesowych w trakcie tych kon-
ferencji. Wszystkie te dziatania zaowocowaty zwigkszeniem sktadowej przychodow z eksportu
produktéw i ustug do 5%.

W roku 2013 miaty miejsce nastepujgce wydarzenia istotne dla dziatalnosci Spotki:

1. Luty 2013 - podpisanie umowy z Narodowym Centrum Badan i Rozwoju. Umowa doty-
czy wykonania i finansowania projektu, realizowanego w ramach Programu "INNO-
TECH" w $ciezce programowe]j IN-TECH pt.: "Polski genom referencyjny dla diagnostyki
genomowej i medycyny spersonalizowanej". Projekt realizowany bedzie w latach 2013-
2015 przez konsorcjum POLGENOM, ktdrego liderem jest Spotka. Wartosc przyznanego
dofinansowania wynosi 4.648.937,00 zlotych.

2. Czerwiec 2013 - podpisanie uméw z Bejing Genome Institute (BGI), obejmujacych
wykonywanie nieinwazyjnych badarn prenatalnych i wspdiprace w zakresie
sekwencjonowania genomowego;

3. Paidziernik-grudzien 2013 - podpisanie szeregu umow na realizacjg innowacyjnych
ustug z zakresu sekwencjonowania genomowego dla instytucji naukowych na sumeg
ponad 250 000 zt netto.

Wainiejsze osiggniecia w dziedzienie badan i rozwoju

W styczniu 2013 konsorcjum POLGENOM, ktérego liderem jest Spotka, rozpoczeto realizacje
projektu  "Polski genom referencyjny dla diagnostyki genomowej i medycyny
spersonalizowanej” w ramach Programu INNOTECH. Projekt ten ma na celu stworzenie polskiej



bazy genomowej do aplikacji diagnostycznych i farmakogenetycznych. W dniu 31 grudnia 2013
Spotka z sukcesem zakonczyla projekt POIG 1.4.-4.1 pt. “Zastosowanie technologii
sekwencjonowania petnych genoméw w diagnostyce medycznej”. Celem projektu bylo
sprawdzenie mozliwoéci wykorzystania sekwencjonowania genomoéw ludzkich do diagnostyki
medycznej. Wdrozona technologia sekwencjonowania genomowego (ang. Next Generation
Sequencing - NGS) pozwolita na wzbogacenie oferty diagnostycznej o usluge
sekwencjonowania catej czesci kodujacej genomu cztowieka, Zostaty wykonane pierwsze tego
typu badania komercyjne.

5. Istotne wydarzenia po okresie sprawozdawczym

1. Styczern 2014 - podpisanie znaczacej umowy z Uniwersytetem Slaskim na
sekwencjonowanie DNA;

2. Styczen - Luty 2014 - podpisanie umow z Narodowym Instytutem Lekow w Warszawie,
ktérych przedmiotem jest wykonywanie swiadczen z zakresu biologii molekularnej.
taczna wartosé umow, podpisanych na okres 1 roku, wynosi 265 000 zt brutto. Umowy
stanowia kontynuacje statej, wieloletniej wspotpracy Spétki z Narodowym Instytutem
Lekow;

3. Marzec 2014 — podpisanie umowy z Instytutem Chemii Bioorganicznej PAN na ustugi
sekwencjonowania genomow kukurydzy;

4. Kwieciern 2014 — podpisanie umowy z Instytutem Ogrodnictwa w Skierniewicach na
kompleksowe ustugi sekwencjonowania i syntezy DNA, w tym ustugi genomowe,
wartosci 205 000 zt brutto.

Realizacja szeregu podpisanych w 2013 roku uméw na sekwencjonowanie genomow
mikroorganizméw, skutkujaca istotnym wzrostem przychodow z ustug genomowych.

6. Wynik finansowy za rok 2013

W roku 2013 Spotka osiggneta nastepujace wyniki finansowe:
Przychody netto: 4 955 821,21 zt, EBITDA: 290 761,18 2, strata netto: 319 560,68 zt.

Zarzad Genomed 5.A.:
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Warszawa, 14 maja 2014



